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Mehrere Aspekte der Proteinphosphorylierung ...

... konnen mit einer einzigen Analysemethode untersucht werden, die A. J. R. Heck und
Mitarbeiter in ihrer Zuschrift auf S. 9815 ff. vorstellen. Ihr Ansatz vereint native und

,Bottom-up“-Massenspektrometrie und gibt Einblicke in Regiospezifitdt, Reaktions-
kinetik und strukturelle Folgen dieses biochemischen Prozesses. Wl LEY' VCH


http://dx.doi.org/10.1002/ange.201404637
http://dx.doi.org/10.1002/ange.201404637
http://dx.doi.org/10.1002/ange.201404637

